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  SARS‑CoV‑2 یژنوم راتییتغ یو بررس سهیمقا

 رانیدر ا 91 دیکو یبا توال سهیدر مقا

 

 

 1یغىً هی، جلال الد2بی، پًپک فرو1یبشبرت دی، سع*1بیفرو سبیپر ،1علی اکبر يلایتی
 

 
 ، داًشگبُ علَم پسشکی شْیذ بْشتی ، تْراى ، ایراى (NRITLD) هرکس تحقیقبت هبیکَببکتریَلَشی ، پصٍّشکذُ ظل ٍ بیوبری ّبی ریَی (1

 گرٍُ بیَتکٌَلَشی ، داًشکذُ فٌبٍری ّبی ًَیي پسشکی ، داًشگبُ علَم پسشکی شْیذ بْشتی ، تْراى ، ایراى  (2

 
 
 
 

 چكیده: 
ٍ  یعیّن بطَر طب رٍضیٍ يیبب  ظٌط هثبت اظت. ا یدار، تک رشتِ ا RNA رٍضیٍ کی( COVID-19کرًٍب ) رٍضیٍ

جْش در شًَم آى شذُ  شیافراد هَجب افسا ریبِ ظب وبراىیشَد، کِ اًتقبل آى از ب یّن بعذ از اًتقبل بِ افراد دچبر جْش ه

 شیرا افسا ذیدر افراد جذ ییزا یوبریکوک کردُ ٍ قذرت ب لفهخت طیآى بب شرا یبِ ظبزگبر رٍضیٍ يیاظت. جْش در ا

ًِ  رٍضیٍ یذّبیٍ درهبى کوک کٌٌذُ ببشذ. تفبٍت در ًَکلئَت صیدر تشخ تَاًذیه بفتِیًقبط جْش  یدادُ اظت. بررظ

 يیهختلف هتفبٍت اظت کِ ا یدر کشَرّب یاًعبً یشذُ از ًوًَِ ّب ِیتْ یّب هختلف بلکِ در ظکبًط ّب سببىیتٌْب در ه

خَد ببشذ،  یٍ ظبخت ٍاکعي برا صیدرهبى، تشخ یکِ ّر کشَر در پ رٍضیهَضَع هَجب شذُ تب ظَال هْن در هَرد ٍ

 . ردیبگ یشتریقَت ب

 ، جْش2کرًٍب  رٍضیحبد ٍ ی، ظٌذرم حبد تٌفع11 ذیکٍَ :یدیکل ياژگبن
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 مقدمه:
( یه ثیٕبضی ٚیطٚؾی اؾت COVID-19) 19وٛٚیس 

وٝ ثٝ ثٛؾیّٝ وطٚ٘بٚیطٚؼ ؾٙسضْ حبز تٙفؿی قسیس 

((SARS-CoV -2  2020ٔبضؼ  11ایدبز قسٜ ٚ زض 

تٛؾظ ؾبظٔبٖ ثٟساقت خٟب٘ی ثٝ ػٙٛاٖ یه ثیٕبضی ٕٞٝ 

[. ایٗ ٚیطٚؼ وطٚ٘ب ػلاٜٚ ثط ایدبز 1ٌیط ٔؼطفی قس ]

ػفٛ٘ت ٞبی تٙفؿی، ٔی تٛا٘ٙس ثبػث ایدبز ػفٛ٘ت زض 

زؾتٍبٜ ٌٛاضـ ٘یع قٛ٘س. ایٗ ٚیطٚؼ ثٝ چٟبض خٙؽ 

ب ٚ وطٚ٘ب انّی عجمٝ ثٙسی ٔی قٛز: وطٚ٘ب ٚیطٚؼ آِف

ٚیطٚؼ ثتب ٔی تٛا٘س ثبػث ػفٛ٘ت زض پؿتب٘ساضاٖ ٚ وطٚ٘ب 

ٚیطٚؼ ٌبٔب ٚ وطٚ٘ب ٚیطٚؼ زِتب ثبػث آِٛزٌی پط٘سٌبٖ 

 [.2ٔی قٛز ]

تب  26000ا٘ساظٜ غْ٘ٛ ٚیطٚؼ ٞبی وطٚ٘ب ٚیطٚؼ ثیٗ 

( ORFلبة ذٛا٘سٖ ثبظ ) 11تب  6اؾت ٚ قبُٔ  32000

 16ثیكتطیٗ ٔمساض زض غْ٘ٛ اؾت ٚ  ORF1 اؾت. 

( ضا ضٔعٌصاضی ٔی وٙس. NSPپطٚتئیٗ غیط ؾبذتبضی )

ٞب پطٚتئیٗ ٞبی زیٍط ضا ضٔعٌصاضی ٔی وٙٙس  ORFؾبیط 

، اظ خّٕٝ پطٚتئیٗ ٞبی خب٘جی ٚ ؾبذتبضی. پطٚتئیٗ ٞبیی 

(، E(، پطٚتئیٗ پبوت )Sٔب٘ٙس ٌّیىٛپطٚتئیٗ ؾغح )

( اظ N( ٚ پطٚتئیٗ ٘ٛوّئٛوپؿیس )Mپطٚتئیٗ ٔبتطیؽ )

[. تدعیٝ ٚ 3ئیٗ ٞبی ؾبذتبضی ٞؿتٙس ]ٟٕٔتطیٗ پطٚت

٘كبٖ  SARS-CoV-2تحّیُ غ٘ٛٔی ا٘دبْ قسٜ ثط ضٚی 

 SARS-CoV-like β-lineageزاز وٝ ایٗ ٚیطٚؼ 

ثؼلاٜٚ، ایٗ ٚیطٚؼ ثٝ احتٕبَ ظیبز اظ ذفبـ ٞب  اؾت.

-SARSٔٙكبء ٔی ٌیطز. ٔغبِؼبت غ٘ٛٔی ثط ضٚی 

CoV-2 ( ذفبـ وطٚ٘ب ٚیطٚؼ ٚBat-CoV) 

(RaTG13 )96.2٪  ٝقجبٞت غ٘تیىی ضا ٘كبٖ زاز اٌطچ

ثب  [.3,4٘ٛوّئٛتیس ٕٔىٗ اؾت ٔتفبٚت ثبقس ] 1200تب 

تٛخٝ ثٝ تغییط زض تؼساز ٚ ٔٛلؼیت ٘ٛوّئٛتیسٞب زض 

ٚ احتٕبَ خٟف زض  COVID-19ٔیعثبٟ٘بی ٔرتّف 

ایٗ ٚیطٚؼ، چٝ ثهٛضت عجیؼی ٚ چٝ  پؽ اظ ٞط تىثیط یب 

زض ٞط وكٛض  COVID-19ا٘تمبَ، ٔغبِؼٝ تٛاِی غٖ 

 ضؾس. ضطٚضی ثٝ ٘ظط ٔی

،  Aوًع  COVID ‑ 19َبی طبقٍ بىدی ي يیصگی

B  يC 

ٚیطٚؼ ٞبی وطٚ٘ب ثٝ عٛض ٔؼَٕٛ ثبػث ػفٛ٘ت ٞبی 

تٙفؿی قسٜ ٚ ا٘ؿبٖ ٚ حیٛاٖ ضا تحت تأثیط لطاض ٔی زٞس. 

قف وطٚ٘ب ٚیطٚؼ قٙبذتٝ قسٜ اؾت وٝ زاضای زٚ ٌٛ٘ٝ 

ٚ وطٚ٘ب ٚیطٚؼ وطٚ٘ب  SARS-CoVٞؿتٙس، ٚیطٚؼ 

 Middle Eastؾٙسضْ تٙفؿی ذبٚضٔیب٘ٝ )

respiratory syndrome وٝ ٔی تٛا٘س ثبػث ثیٕبضی ،)

[. زض ٔٛضز عجمٝ ثٙسی ثیٗ 5تٙفؿی قسیس قٛز ]

COVID-19 خبی تؼدت اؾت وٝ ػلاٜٚ ثط ثطضؾی ،

 Aتٛاِی ٚیطٚؼ ٚ ؾبظٔب٘سٞی غْ٘ٛ ، وٝ ٕ٘بیبٍ٘ط ؾٝ ٘ٛع 

 ،B  ٚC  اظ ٔحممبٖ پیكٟٙبز وطزٜ ا٘س وٝ اؾت، ثطذی

ٔی تٛا٘س ثطاؾبؼ ٔٛاضزی ثبقس ٕٞچٖٛ ٘ٛع زضٔبٖ ٚ 

ػلائٓ ثبِیٙی ٚ ٕٞچٙیٗ زض نٛضت ٚخٛز یب ػسْ ٚخٛز 

 [.6اذتلالات زیٍط ا٘دبْ قٛز ]

ٔغبِؼبت زض ٔٛضز ؾٝ ٘ٛع ٔرتّف ٚیطٚؼ وطٚ٘ب ٘كبٖ 

زاضای زٚ ظیط ٔدٕٛػٝ اؾت: یىی  Aزازٜ اؾت وٝ ٘ٛع 

ٛ٘ٝ ٚٚٞبٖ ٚ زیٍطی ثب ٕ٘ٛ٘ٝ آٔطیىب ٚ اؾتطاِیب ٔطتجظ ثب ٕ٘

وٝ ٔتساَٚ اؾت. ایٗ زٚ ظیط ٌطٜٚ ثب خٟف ٞٓ ٔؼٙی 

T29095C  ٔتٕبیع ٔی قٛ٘س. ٔغبِؼٝ تٛؾظ فطاؾتط

(Forsterٕٞىبضاٖ ٘كبٖ زاز وٝ وٛٚیس ٚ )-تیپ  19A 

زض  "غٖ انّی ٚیطٚؼ ا٘ؿب٘ی"٘عزیىتطیٗ ٘ٛع ثٝ ذفبـ، 

زض  Aتیپ   19-وٛٚیسٚٚٞبٖ اؾت. ثب وٕبَ تؼدت ، 

ٚٚٞبٖ غبِت ٘جٛز. زض ایبلات ٔتحسٜ ، ٘ؿرٝ ٞبی خٟف 

زض ٚٚٞبٖ ظ٘سٌی وطزٜ ا٘س ٚ تؼساز ظیبزی  "A"یبفتٝ 

زض ثیٕبضاٖ ایبلات ٔتحسٜ ٚ اؾتطاِیب یبفت  Aٚیطٚؼ ٘ٛع 

ثب ٚیطٚؼ ٔٛخٛز زض ذفبـ ٞب ٚ  "A"قسٜ اؾت. ٘ٛع 

ضیكٝ "پٍٙٛئٗ ٞب اضتجبط ٘عزیه زاضز ٚ ٔی تٛاٖ آٖ ضا 

 تٛنیف وطز.  "قیٛع

ثسؾت  Aثب زٚ خٟف اظ ٘ٛع  B٘كبٖ زازٜ قس وٝ ٘ٛع 

،  ORF1a)زض  T8782Cٔی آیس: خٟف ٞٓ ٔؼٙی 

 silent، ؾطیٗ ثٝ ؾطیٗ ،  AGCثٝ  AGTوسٟٚ٘بی 

mutation خٟف غیط ٞٓ ٔؼٙی ٚ )C28144T  زض(

ORF8b  وسٟٚ٘بی ،TCA  ٝثTTA  ٗؾطیٗ ثٝ ِٛؾی ،

زض ذبضج  B(. غْ٘ٛ ٘ٛع nonsilent mutation، خٟف 

اظ آؾیب ثب خٟف ٞبیی تىبُٔ یبفتٝ اؾت. احتٕبَ وٕی 

ٔبٞٝ ٚ خٟف  1ٚخٛز زاضز وٝ ایٗ پسیسٜ ثٝ زِیُ تبذیط 

ٕٞعٔبٖ غْ٘ٛ ٚیطٚؾی لجُ اظ قیٛع آٖ زض ذبضج اظ چیٗ 

ثبقس. ثب ایٗ حبَ ، ٕ٘ی تٛاٖ ٘بزیسٜ ٌطفت وٝ ٚیطٚؼ ٘ٛع 

B [ . ٚیطٚؼ 6،12ٌبض اؾت. ]ثب ثرف ثعضٌی اظ قطق ؾبظ

اؾت وٝ ثب خٟف غیط ٔتطازف  Bزذتط ٘ٛع  C٘ٛع 

G26144T  ٗزض پطٚتئی(ORF3aثٝ زؾت ٔی )  ٝآیس و

ثبػث تغییط یه ٌّیؿیٗ ثٝ ٚاِیٗ ٔی قٛز. خٟف غیطٞٓ 
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 Bضا اظ ٘ٛع  C٘ٛع  G26144T( nonsilentٔؼٙی )

  ٔتٕبیع ٔی وٙس.

 Cٔغبِؼبت ضٚی ٔدٕٛػٝ زازٜ ٞب ٘كبٖ زازٜ اؾت وٝ ٘ٛع 

زض اضٚپب ٘ٛع انّی اؾت ٚ زض وكٛضٞبیی ٔب٘ٙس ایبلات 

ٔتحسٜ آٔطیىب ، فطا٘ؿٝ ، ایتبِیب ، ؾٛئس ، اٍّ٘یؽ ٚ ثطظیُ 

ٔكبٞسٜ قسٜ اؾت. ایٗ ٘ٛع زض چیٗ ٔكبٞسٜ ٘كسٜ اؾت 

، أب قٛاٞسی اظ ٚخٛز آٖ زض ثطذی وكٛضٞبی آؾیبیی 

ٔب٘ٙس ًٞٙ وًٙ ، ؾٍٙبپٛض ، تبیٛاٖ ٚ وطٜ خٙٛثی ٚخٛز 

 .  SARS-CoV-2تفبيت يیصگی َبی جُص َبی رخ دادٌ در - 9جديل 

 

 در ييَبن. hCov-19 در ایران بب ايلیه بیمبرتًالی کل شوًم  5رسی جُص بر  - 2جديل 
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٘ىتٝ ٟٔٓ زض زضٔبٟ٘بی ضایح ثطای ثیٕبضاٖ ٔجتلا  .[8] زاضز

ایٗ اؾت وٝ زاضٚٞبی ٔٛضز اؾتفبزٜ زض  COVID-19ثٝ 

( زض A  ،B  ٚC)٘ٛع  COVID-19زضٔبٖ ا٘ٛاع ٔرتّف 

وكٛضٞبی ٔرتّف ثؿتٝ ثٝ قطایظ ثبِیٙی ٚ ػلائٓ ثبِیٙی 

ثیٕبض زض ثیٕبضؾتبٖ ٚٚٞبٖ  60ثیٕبض ٔتفبٚت ثبقس. 

( چیٗ ثب ؾٝ Wuhan Tongji Hospitalتٍٛ٘دی )

ٔٛضز ٔؼبیٙٝ لطاض ٌطفتٙس. ثیٕبضاٖ ٔجتلا  A  ،B  ٚC٘ٛع 

عجمٝ ثٙسی قس٘س. ثطای زضٔبٖ  Aثٝ شات اِطیٝ زض ٌطٜٚ 

، ٘ظبضت ثط شات  B٘ٛع  COVID-19ثیٕبضاٖ ٔجتلا ثٝ 

اِطیٝ ، اضظیبثی ٞبی فطزی ٚ تٛؾؼٝ ثط٘بٔٝ ٞبی زضٔب٘ی 

ضٔبٖ فكبض ذٖٛ ثبلا ذبل ٔب٘ٙس زضٔبٖ افت لٙس ذٖٛ ، ز

ثٝ  C٘ٛع  COVID-19ثٝ ٘ظط ٔی ضؾس  ا٘دبْ قس.

ٚ ٕٞچٙیٗ ٘بضضبیتی زض  B  ٚAزِیُ تكسیس ثیٕبضی ٘ٛع 

ضخ ٔی  A٘ٛع  COVID-19زضٔبٖ ثیٕبضاٖ ٔجتلا ثٝ 

زٞس. ٍٞٙبٔی وٝ اثطات زضٔب٘ی اِٚیٝ ثطای زضٔبٖ ثیٕبضی 

ضضبیت ثرف ٘جبقس، ٔٙدط ثٝ آؾیت زیسٌی  A٘ٛع 

ثیٕبض زض  54[. ٘تبیح زضٔبٖ زض 9اػضبی ثسٖ ٔی قٛز ]

(، چیٗ ، ٘كبٖ زاز وٝ زضٔبٖ ثیٕبضاٖ Hunanٞٛ٘بٖ )

ٔٛثط ثٛزٜ،  α2b ‑ثب ایٙتطفطٖٚ  COVID-19ٔجتلا ثٝ 

( ٔٛثط ٘جٛز. ٘یبظی ثٝ زضٔبٖ آ٘تی novafronأب ٘ٛافطٖٚ )

ٛاؾتطٚئیسٞب ثبیس ثب احتیبط ٔهطف ثیٛتیىی ٘جٛز ٚ وٛضتیى

ثب تٛخٝ  [. 10قٛ٘س. ٕٞٝ ثیٕبضاٖ اوؿیػٖ زضٔب٘ی قس٘س ]

ثٝ ایٗ ٚالؼیت وٝ ثیٕبضاٖ زض چیٗ ثب اؾتفبزٜ اظ 

، فبٚیپیطاٚیط ، ضیجبٚیطیٗ ، ضٔسؾیٛیط ٚ  α2b-ایٙتطفطٖٚ

ٌبِیسیعٚیط ثٟجٛز یبفتٝ ا٘س ، ایٗ أىبٖ ٚخٛز زاضز وٝ ایٗ 

ا٘ٛاع ٔرتّفی اظ  ٔٛثط ثبقٙس. B  ٚAٛع زاضٚٞب زض زضٔبٖ ٘

ایٗ ٚیطٚؼ زض ثطذی وكٛضٞب قٙبؾبیی قسٜ اؾت، أب 

ثطذی اظ وكٛضٞب ٔب٘ٙس ایطاٖ اعلاػبت وبفی زض ٔٛضز ا٘ٛاع 

COVID-19  ٗ٘ساض٘س. ثطای ٔغبِؼبت ثٟتط زض ٔٛضز ای

ٚیطٚؼ ، لاظْ اؾت زازٜ ٞبی اٍِٛٞبی ذبل اظ ا٘ٛاع 

ٚ  A  ،Bایٗ اٍِٛٞب )٘ٛع ٔرتّف تدعیٝ ٚ تحّیُ قٛز. 

C ٚ ٔی تٛا٘ٙس ثٝ قٙبؾبیی ، ا٘تربة زاضٚی ٔٙبؾت )

  [.11،7وٕه وٙٙس ] COVID-19زضٔبٖ 

بررسی يجًد سىدرم ضدید تىفسی حبد کريوب 

در کريوبيیريض خفبش ي  CoVضبٍ ‑2‑يیريض

 پىگًلیه

٘كبٖ زاز وٝ ایٗ  SARS-CoV-2تدعیٝ ٚ تحّیُ 

اؾت.  SARS-CoVٚیطٚؼ وطٚ٘ب ٚیطٚؼ ثتب اظ ٘ٛع 

ثؼلاٜٚ ، ایٗ ٚیطٚؼ ثٝ احتٕبَ ظیبز اظ ذفبـ ٞب )ذفبـ 

٘ؼُ اؾجی( ٔٙكب ٔی ٌیطز. ذفبـ ٘ؼُ اؾجی 

(Rhinolophus ferrumequinum زاضای تٛظیغ )

( Western Palearcticغطثی ) خٙٛة لغت ٚؾیؼی اظ 

تب آؾیبی قطلی، اضٚپبی خٙٛثی ٚ آفطیمبی قٕبِی ٚ اظ 

عطیك زضیبی ٔسیتطا٘ٝ اظ خّٕٝ تٕبْ خعایط ثعضي اضٚپبی 

 [.12،13ٔطوعی اؾت ]

 SARS-CoV-2 ٚBat-CoVٔغبِؼبت غ٘ٛٔی ثط ضٚی 

(RaTG13)  96.2٪  ٝزاز، ٘كبٖ ضا غ٘تیىی تكبث 

 ثب. ثبقس ٔتفبٚت ٘ٛوّئٛتیس 1200 تب اؾت ٕٔىٗ اٌطچٝ

 ٔرتّف قٟطٞبی زض اؾت ٘ػاز ٞبی ذفبـ قیٛع ثٝ تٛخٝ

 اضٚٔیٝ ، قطلی آشضثبیدبٖ ، غطثی آشضثبیدبٖ خّٕٝ اظ ایطاٖ

 وٝ زاضز ٚخٛز ٍ٘طا٘ی ایٗ ، ذٛظؾتبٖ ٚ اضزثیُ ، ظ٘دبٖ ،

اظ  COVID-19ٖ ثٝ ا٘ؿبٖ، ا٘ؿب اظ ا٘تمبَ ثط ػلاٜٚ

عطیك ذفبـ ٞب ثٝ ا٘ؿبٖ ٘یع ٔٙتمُ ٔی قٛز. ٔغبِؼٝ ای 

تٛؾظ غاً٘ ٚ ٕٞىبضاٖ ٘كبٖ زاز وٝ ، ٔب٘ٙس ذفبـ ٞب، 

-SARSٔب٘ٙس  CoVsٌٛ٘ٝ ٞبی پٍٙٛئٗ ٔرعٖ عجیؼی 

 در ایران COVID-19 شوًم  5وًکلئًتیدَب ي فراياوی آن در  تعداد - 3 جديل
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CoV-2  اؾت ، وٝ ٔی تٛا٘س ٔیعثبٖ ضاثظSARS-

CoV-2  .ثطای ا٘تمبَ ثیٕبضی ثبقس 

ٔب٘ٙس  CoV  ٚpangolinsیبفتٝ ٞبی غ٘ٛٔی ٚ تىبّٔی 

SARS-CoV-2  ٘كبٖ ٔی زٞس وٝ پٍٙٛئٗ ٞب ثب

SARS-CoV-2  ٚ Bat-CoV (RaTG13)  ٝث

. ٘ىتٝ ٍ٘طاٖ ٞؿتٙس ٔكبثٝ ٪90.55 ٚ ٪91.02تطتیت 

ٕٔىٗ اؾت یه  SARS-CoV-2وٙٙسٜ ایٗ اؾت وٝ 

ثبض زیٍط اظ عطیك پبٍِ٘ٛیٗ زض ؾطاؾط خٟبٖ ٌؿتطـ یبثس 

[15،14.] 

 hCoV‑19پردازش دادٌ َبی شوًمی 

ٌعاضـ قسٜ اظ آظٔبیكٍبٜ ٞب ٚ  COVID-19غْ٘ٛ 

ٔٛؾؿبت ٔرتّف زض ؾطاؾط خٟبٖ تٛاِی یبثی ٚ ثٝ پبیٍبٜ 

خٟب٘ی اثتىبض زض ٔٛضز ثٝ اقتطان ٌصاضی تٕبْ زازٜ ٞبی 

ؾپطزٜ قسٜ  NCBI( ٚ پبیٍبٜ زازٜ GISAIDآ٘فّٛا٘عا )

زاض ته ضقتٝ RNAیه ٚیطٚؼ  COVID-19اؾت. 

ٞبی ٔرتّفی وٝ ای ثب ؾٙؽ ٔثجت اؾت. خٟف 

آٚضزٜ قسٜ اؾت   1قٙبؾبیی قسٜ ا٘س زض خسَٚ 

 60,028، تؼساز  2020خٛلای ؾبَ  5تب  [.15،16]

 ‑ COVIDزض ثیٕبضاٖ ثب  SARS-CoV-2تٛاِی غْ٘ٛ 

زض وكٛضٞبی ٔرتّف خٟبٖ ٚ ٔیعثبٖ ٚاؾظ  زض  19

 قٙبؾبیی ٚ شذیطٜ قسٜ اؾت. GISAIDپبیٍبٜ زازٜ 

–SARS-CoV-2   29،761قسٜ ایطا٘یغْ٘ٛ ٔٙتكط 

خفت ثبظ( ثب قٕبضٜ ٞبی تٛاِی )٘بْ ٚیطٚؼ(  (29،828

 ثبضٌیطی قس: GISAIDآٟ٘ب اظ پبیٍبٜ اعلاػبتی 

EPI_ISL_424349 (hCoV-19/ Iran/HGRC-

01-IPI-8206/2020), EPI_ISL_437512 

(hCoV-19/ Iran/HGRC-2-2162/2020), 

EPI_ISL_442044 (hCoV-19/ Iran/ 

KHGRC-2-2162/2020), EPI_ISL_442523 

(hCoV-19/ Iran/ KHGRC-1.1-IPI-

8206/2020), EPI_ISL_445088 (hCoV-19/ 

Iran/KHGRC-3-2178/2020)   ثطای ثطضؾی

 CLC٘ٛوّئٛتیس اٍِٛٞبی وسٖٚ اظ  ٘طْ افعاض 

Genomics Workbench (QIAGEN, Aarhus, 

Denmark( )https: // www. 

qiagenbioinformatics.com  .اؾتفبزٜ قسٜ اؾت )/ 

 hCoV‑19 in Iranثطضؾی خٟف زض پٙح ٘ٛوّئٛتیس 

with hCoV-19/Wuhan/WIV04/2019   خٟف

ثٝ  AGGوسٖٚ ٞبی ٔرتّفی ضا ٘كبٖ ٔی زٞس ٔب٘ٙس: 

CGG  زض(ORF1ab  خٟف ،silent ، )CGG  ٝث

UGG  زض(ORF1ab  خٟف ،nonsilent ، )GUA 

( ، nonsilent، خٟف  ORF1ab)زض  UUAثٝ 

AGA  ٝثGGA  زض(ORF1ab  خٟف ،silent ، )

AAC  ٝثAAU  زض(S  خٟف ،silent ، )UUU  ٝث

CUU  زض(S  خٟف ،nonsilent ، )UCU  ٝثCCU 

، N)زض  UUUثٝ  UUC( ، silent، خٟف  S)زض 

 [.2( ]خسَٚ silentخٟف 

تدعیٝ ٚ تحّیُ پٙح تٛاِی ٘ٛوّئٛتیسی زض خٕؼیت 

hCoV-19  ایطاٖ ٘كبٖ زاز وٝ غ٘ٛٔی ٔتغیط زض غٖ ٞبیی

،  Nsp2)  ،Nsp16ٔب٘ٙس پطٚتئیٗ غیط ؾبذتبضی 

spike  ،Nsp6  ٚ(Nsp14, S  خٟف ثیكتطی ٘ؿجت

ثٝ غٖ ٞبی زیٍط زاضز. ٔغبِؼٝ ای وٝ تٛؾظ ٖٚ ٚ 

ٕٞىبضاٖ ا٘دبْ قسٜ، زض ٔٛضز تٛاِی ٞبی ٘ٛوّئٛتیسی 

،  nsp1ی ٔب٘ٙس ٘تبیح ٔكبثٝ ٔب ضا ٘كبٖ زاز ، أب غٖ ٞبی

nsp3  ٚnsp15 ORF1ab  ٖغ ٚS  خٟف ثیكتطی

ثٝ زِیُ افعایف  .[17٘ؿجت ثٝ غٖ ٞبی زیٍط زاقتٙس ]

خٟف زض غْ٘ٛ ٚیطٚؾی، ٕٔىٗ اؾت زض آیٙسٜ ٘عزیه 

  .[18ٔٛاضز ثیكتطی اظ آٖ ضخ زٞس ]

 اندر ایر COVID-19 شوًم 5طلاعبت تًالی ا  - 4جديل 
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 COVID ‑ 19تًالی َبی شوًمی 

انّی اؾت وٝ زض  ORFغْ٘ٛ ٚیطٚؼ زاضای قف 

ٚیطٚؼ وطٚ٘ب ٚ ثطذی زیٍط اظ غٖ ٞبی خب٘جی ٔكتطن 

 زٚ) ٪70ٞب( حسٚز  ORF)اِٚیٗ  ORF1a / bاؾت. 

 ضا ؾبذتبضی غیط پطٚتئیٗ 16 وٝ ضا غْ٘ٛ وُ عَٛ( ؾْٛ

 ٪30ٞبی زیٍط حسٚز  nsp1-16).)  ORF وٙس ٔی وس

( پطٚتئیٗ ٞبی ؾبذتبضی انّی ضا وس ٔی غْ٘ٛ ؾْٛ یه)

. پطٚتئیٗ ٞبی S  ،M  ،E  ٚNیٗ ٞبی وٙس: پطٚتئ

ؾبذتبضی ٚ خب٘جی ٚیػٜ تٛؾظ ایٗ چٟبض پطٚتئیٗ 

 [.19ضٔعٌصاضی ٔی قٛ٘س ]

٘كبٖ ٔی زٞس  nCoV-2019تدعیٝ ٚ تحّیُ غٖ ٞبی 

 ثب ٘ٛوّئٛتیسی تٛاِی ٞٛیت ٪80>وٝ ثطذی اظ ایٗ غٖ 

SARS-CoV  ٔكتطن اؾت. ثب ایٗ حبَ ، تٛاِی

اؾیسٞبی آٔیٙٝ ٞفت حٛظٜ تىثیط ٔحبفظت قسٜ زض 

ORF1ab  وٝ ثطای ٌٛ٘ٝ ٞبیCoV  ٗ2019ثی-

nCoV  ٚSARS-CoV  ٔٛضز اؾتفبزٜ لطاض ٌطفتٙس

 ٚیطٚؼ زٚ ایٗ ، قبیس. ثٛز٘س ٪94.4زاضای تٛاِی یىؿبٖ 

ّك زاقتٝ ثبقٙس. یه تؼ SARSr-CoV ، ٌٛ٘ٝ یه ثٝ

 RNAٔغبِؼٝ یىپبضچٝ ٘كبٖ زاز وٝ یه ٔٙغمٝ وٛتبٜ 

 Bat-CoV ( (RaTG13اظ  RNAپّیٕطاظ ٚاثؿتٝ ثٝ 

اظ قٟط یٛ٘بٖ  Rhinolophus affinis)وٝ لجلاً زض 

قٙبؾبیی قسٜ ثٛز( ٞٛیت تٛاِی ثبلایی ضا قٙبؾبیی وطزٜ 

اظ آٖ ثطذٛضزاض اؾت. ضاثغٝ ٘عزیه  nCoV-2019وٝ 

آقىبض اؾت وٝ ٕٔىٗ اؾت  RaTG13ّٛغ٘ی ثیٗ فی

2019-nCoV [ .20اظ ذفبـ ٞب ٔٙكبء ٌطفتٝ ثبقس. ] 

 آمبر تًالی وًکلئًتیدَب

ثطضؾی تٛاِی ٘ٛوّئٛتیس ٘كبٖ زاز وٝ 

EPI_ISL_445088  ،EPI_ISL_437512  ،

EPI_ISL_442523  زض اٚاؾظ ز٘جبِٝ ٔحبفظٝ وبضی

زاض٘س.  bp 20،174ٚ  19،240وٕتطی ثیٗ ٘ٛوّئٛتیس 

 10972زض ؾٝ غْ٘ٛ ثٝ تطتیت  C + G  ٚA + Tفطاٚا٘ی 

 خفت ثبظ یىؿبٖ ثٛز٘س. 17،853خفت ثبظ ٚ 

زض  A  ،T  ،C  ٚG٘ٛوّئٛتیسٞبی 
hCoV19_iran_HGRC-2-2162_2020-1 

 [. 3ثیكتط اظ زیٍطی ثٛز٘س ]خسَٚ 

 / hCoV-19 / Iranتٛاِی ٞبی ٘ٛوّئٛتیسی ثیٗ 

KHGRC-3-2178 / 2020  ،hCoV-19  / ٖایطا /

KHGRC-1.1-IPI-8206/2020  ٚhCoV-19  /

زاضای قجبٞت  KHGRC-2-2162 / 2020ایطاٖ / 

 
 .CLC Main Workbenchي تحلیل فیلًشوتیک بب استفبدٌ از ورم افسار تجسیٍ - 2ضكل 
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( ایٗ ؾٝ ٚیطٚؼ  ٔتفبٚت ثٛز. bpعَٛ ) % ثٛز. 100

ؾٛیٝ ٚیطٚؾی اظ ایطاٖ ثٝ عٛض وّی  5ٕٞؿب٘ی زض ثیٗ 

ظیبز ثٛز. اعلاػبت ٔطثٛط ثٝ ٔٛلؼیت، ٚضؼیت ثیٕبض، ٘ٛع 

 كبٖ زازٜ قسٜ اؾت.٘ 4ٕ٘ٛ٘ٝ ٚ.. زض خسَٚ 

-hCoV-19 / Wuhan / IVDC-HBتٛاِی ٔطخغ )

زض ٔمبیؿٝ ثب  GISAID( اظ پبیٍبٜ زازٜ 01/2019

 زض ایطاٖ ٔب٘ٙس : COVID-19چٙسیٗ تٛاِی غٖ 
hCoV-19/Iran/ KHGRC-3-2178/2020 | 

EPI_ISL_445088|, hCoV-

19/Iran/KHGRC-1.1-IPI-8206/2020 | 

EPI_ISL_442523|, hCoV-19/ 

Iran/KHGRC-2-2162/2020 | 

EPI_ISL_442044|, hCoV-19/ Iran/HGRC-

2-2162/2020 | EPI_ISL_437512|, and 

hCoV-19/ Iran/HGRC-01-IPI-8206/2020 | 

EPI_ISL_424349  |  
ثطضؾی ٞب ٘كبٖ زاز وٝ چٙسیٗ خٟف اظ خّٕٝ خٟف 

زض غْ٘ٛ ٞبی ایطا٘ی  silent  ٚnonsilentٞبیی ٔب٘ٙس 

 ٔكبٞسٜ قس.
hCoV-19 / Iran / HGRC-01-IPI-

8206/2020 EPI_ISL_424349 |  2020ٚیطٚؼ-

زض اثتسا ٚ ا٘تٟبی غْ٘ٛ زاضای قىبف اؾت ، زض  03-09

 / hCoV-19 / Iran / KHGRC-3-2178حبِی وٝ 

2020 EPI_ ISL_445088 | 2020-03-26  ،
hCoV-19 / Iran / KHGRC-2 -2162/2020 

EPI_ISL_442044 | 2020-03-26  ٚhCoV-19 

 /Iran  /HGRC-01-IPI-8206/2020 

EPI_ISL_424349 | 2020-03-09  ٗثیكتطی

 قىبف ضا زض ٚؾظ غْ٘ٛ زاض٘س.

بب  RT ‑ PCRقببلیت اطمیىبن ريش مًلكًلی 

 جُص رخ دادٌ

ٞٓ ثٝ عٛض عجیؼی ٚ ٞٓ زض  COVID-19خٟف ٞب زض 

ا٘تمبَ ا٘ؿبٖ ثٝ ا٘ؿبٖ ضخ ٔی زٞس. ایٗ خٟف ٞب ٕٔىٗ 

قست ثیكتط ثیٕبضی ، ػلائٓ ٔرتّف ثبِیٙی ٚ  اؾت ثبػث

-RTٔكىلات زض تكریم ثب ضٚـ ٞبی ِٔٛىِٛی ٔب٘ٙس 

PCR .قٛز 

، پطٚتئیٗ ٞبی  ORFثٝ زِیُ خٟف زض ٔٙبعمی ٔب٘ٙس 

S  پطٚتئیٗ ٞبی ٚN  َٚ(، ایٗ 2زض ٚیطٚؼ وطٚ٘ب )خس

أىبٖ ٚخٛز زاضز وٝ ٚیػٌی آغبظٌطٞب ، وبٚقٍط ذبل ٚ 

ط ثٝ ػسْ اتهبَ پطایٕط یب پطٚة خٟف زض ایٗ ٔٙبعك ٔٙد

، وٝ ٔٙدط ثٝ ٘تیدٝ ٔٙفی وبشة PCRٚ ػسْ پبؾد 

 آظٔبیف ٔی قٛز.

 تجسیٍ ي تحلیل فیلًشوتیک

ثطای تدعیٝ ٚ تحّیُ غْ٘ٛ ، ٔب پٙح غْ٘ٛ ٚیطٚؼ وطٚ٘ب 

-hCovidٚیطٚؼ ا٘ؿب٘ی ٔٙتكط قسٜ اظ ایطاٖ ، چٙسیٗ 

ْٛ زض آؾیب ٚ ذفبـ ، پبٍِ٘ٛیٗ، ثجط، ٌطثٝ ٚ یه غ٘ 19

 ٚیطٚؼ وطٚ٘ب ا٘ؿب٘ی وبُٔ اظ چیٗ ضا ثطضؾی وطزیٓ.

 BLASTتٛاِی غْ٘ٛ ضا تٛؾظ 
)https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi( 

 CLC Mainقٙبؾبیی وطزیٓ. اظ ٘طْ افعاض 

Workbench  ,USA) Bioinformatics, CA )

ثطای تطاظثٙسی تٛاِی ٞبی غْ٘ٛ اؾتفبزٜ قس ٚ ؾپؽ 

زضذتبٖ فیّٛغ٘تیه ثب اؾتفبزٜ اظ ضٚـ احتٕبَ 

likelihood   ثطضؾی قس. ذٛقٝ ٔكرم زازٜ قسٜ ثب

[ ٘كبٖ ٔی زٞس وٝ تٛاِی ایطاٖ 2]قىُ  Aفّف 

(hCoV-19_Iran_HGRC-01-IPI-8206 زاضای )

-hCoVٕٞؿب٘ی ثب ذفبـ )

19_bat_Yunnan_RaTG13 ) ذفبـ ،

(bat_Yunnan_RmYN02_2019 ٗپٍِٙٛی ،)

(hCoV‑19_pangolin_Guangxi_P4 L ٌٝطث ٚ )

(hCoV-19_cat_ France_53_2020.اؾت ) 

[ 2]قىُ  B( ٘كبٖ زازٜ قسٜ ثب فّف Clusterزؾتٝ )

-hCoVتٛاِی ٕٞؿب٘ی ثیٗ تبیٛاٖ )

19_Taiwan_2_2020( ٞٙس ، )hCoV-

19_India_1-27_2020( ٔبِعی ٚ )hCoV-19_ 

( ضا ٘كبٖ MKAK-CL-2020-5045_2020_ٔبِعی

ٔی زٞس. قجبٞت تٛاِی ٞبی ٘ٛوّئٛتیسی ثٝ زِیُ 

ٔدبٚضت ایٗ ؾٝ وكٛض ثب یىسیٍط ، ا٘تمبَ زض ٘تیدٝ ؾفط 

ثٝ ٞط یه اظ ایٗ وكٛضٞب ضا أىبٖ پصیط ٔی وٙس. یه 

ضٚظ لجُ اظ  5ٔغبِؼٝ تٛاِی پبوؿتب٘ی ٌعاضـ زاز وٝ ثیٕبض 

اٖ ؾفط وطزٜ اؾت. ایٗ ثطضؾی ٕ٘ٛ٘ٝ ثطزاضی ثٝ ایط

ٕٞچٙیٗ تٛاِی ٞبی ٔكبثٟی ضا ثیٗ پبوؿتبٖ ٚ ایطاٖ 

 ٘كبٖ زازٜ اؾت. 

 بحث:
ؾبذتبضٞبی ٟٕٔی زض  S ٚ پطٚتئیٗ ORF1 اظ آ٘دب وٝ

ٚیطٚؼ ٞؿتٙس، خٟف زض ایٗ ٔٙبعك ٕٔىٗ اؾت 

ثیٕبضی ضا تكسیس وٙس ٚ ثٝ زِیُ اؾتفبزٜ اظ ایٗ ٔٙبعك 

ٕٔىٗ اؾت ٔٙفی وبشة ثطای عطاحی آغبظٌط، تكریم 

https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi


  https://journals.sbmu.ac.ir/nafas رانیدر ا 91 دیبب کً SARS‑CoV‑2 یشوًم راتییتغ سٍیمقب
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خٟف زض ایٗ ٔٛاضز ٚ زیٍط ٔٙبعك ٟٔٓ اظ ٚیطٚؼ  ثبقس.

  .ٕٔىٗ اؾت قست ثیٕبضی ضا افعایف زٞس

 گیری: نتیجه
 ثب hCoV - 19 / Wuhan ایٗ ٔغبِؼٝ ضاثغٝ 

hCoV - 19 / .خٟف زض  ایطاٖ ثط ضٚی غْ٘ٛ ضا ٘كبٖ زاز

خٟف ٞبی  .پٙح غْ٘ٛ ایطا٘ی ٔٛضز ثطضؾی لطاض ٌطفت

silent  ٚnonsilent زض تٛاِی غْ٘ٛ ٔكبٞسٜ قس.  
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Abstract: 

The corona virus (COVID-19) is a positive, single-stranded RNA virus. The virus mutates 

both naturally and after transmission to humans, transmitting it from patients to others, 

causing an increase in the mutation in its genome. Mutations in the virus have helped it 

adapt to different conditions and increase the pathogenicity of new individuals. 

Examination of mutated sites can be helpful in diagnosis and treatment. Differences in 

virus nucleotides vary not only in different hosts but also in sequences prepared from 

human samples in different countries, which raises the important question of which virus 

each country seeks to treat, diagnose, and develop its own vaccine. , Get more strength. 
Keywords: COVID‑19, severe acute respiratory syndrome coronavirus‑2, mutations. 
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